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7 STRESZCZENIE 
 

7.1   

 
- AD) stanowi 70 % demencji 

nie wysoce ufosforylowane 

 

neurod

regulowanego genu oraz etapu choroby.  

7.2  Cel pracy 

 
wybranych miRNA,  

(miRNA-132-5p, miRNA-146a-5p oraz miRNA-200a-3p) stopnia 

zaawansowania choroby Alzheimera  

a polimorfizmem w genach APOE oraz ACE. 

 

z wybranymi parametrami biochemicznymi (TC, HDL, LDL, TG, witamina B12), 

- -40,  

p-Tau, t- - -40, p- -42, h- -42).  

 

7.3  Grupa badana 

 
o 

Nr 2 w Rzeszowie 

 

poprzez trzy fazy choroby
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7.4   

 

roducenta QIAGEN miRNeasy 

Serum/Plasma Advanced. 

miRNA PCR Assays, zgodnie z zaleceniami producenta. 

 

7.5  Wyniki i wnioski 

 

-132- 12. .Dodatkowo 

-146a-

42 42. Analiza statystyczna 

APOE -132-3p. 

ACE a poziomem ekspresji 

miRNA-200a-3p, miRNA-132-3p oraz miRNA-146a-

jednego allelu insercyjnego (I) w genie ACE

ekspresji miRNA-200a-3p i miRNA-132- -

146a-5p. 

Dodatkow

 

 

 

 

 

 


